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Anexo 1. 
Descrição das tabelas 

As figuras 41 e 42 apresentam a descrição das tabelas obtidas a partir do 

mapeamento do esquema entidade-relacionamento descrito na seção 3.1 para o 

modelo relacional. A tabela InputValue_Artifact foi derivada do relacionamento ‘is 

related to’. A implementação do esquema conceitual fez-se necessária para 

demonstrar com exemplos práticos a contribuição da modelagem proposta. 

 

 
Figura 41 – Descrição das tabelas – parte 1 
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Figura 42 – Descrição das tabelas – parte 2 
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Anexo 2. 
Exemplos de arquivos de especificação 

Na seção 4.3 foram omitidos os arquivos descritores de workflows e 

atividades nas instâncias apresentadas para facilitar a exibição das instâncias. A 

seguir apresentamos na Figura 43 o arquivo de definição do workflow de 

Geração de Árvore Filogenética, e na Figura 44 o arquivo de definição da 

atividade Clustalw, ambos gerados pelo BioSide. Os arquivos foram reduzidos 

para facilitar a visualização de sua estrutura. 

 

 
Figura 43 – Arquivo descritor do workflow de Geração de Árvore Filogenética 
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Figura 44 – Arquivo descritor da atividade Clustalw 
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